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2. Databaze hmotnostnich spekter
referencnich kmeni
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Detected Species Logi Score)
Q Staphylococcus haemaolyticus 10024 CHE Z.334
O Staphwlococcus haemolybicus Mb185803_2 CHE 2,269
O Staphwlococcus haemaolyticus DM 20264 _DSM 1.936
O Staphylococcus haemalyticus DM 20228_0DSM 1.796
0 Staphylacoccus hasmalyticus DSM 20265_DSM 1.574
o Staphwlococcus haemaolyicus 19 ESL 1.479
o Staphwlococcus simulans DAM 20723 1.234
0 Staphylococcus lugdunensis DSM 4504 1.163
o Staphylococcus chromogenes DM 20454 1.160
o Staphwlococcus capitis ssp capitis DSM 6180 1.143
skore = 2,30 Vysoce pravdépodobna identifikace na Garovni druhu

2,30 = skore = 2,00 Vysoce pravdépodobna identifikace na Grovni rodu,
pravdépodobna identifikace na GUrovni druhu

1,69 = skore Nesignifikantni skore
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Mikroorganismus

MALDI BioTyper

Biochemické

identifikace metody identifikace
Nefermentujici Gram-negativni bakterie | 94% 86%
Enterobacteriaceae 99% 97%
Ostatni Gram-negativni bakterie 96% 91%
Gram-pozitivni bakterie 97% 92%
Kvasinky 97% 97%
Celkem 97% 93%

0.61% Identifikace pouze na Urovni rodu (Biochemické metody: 0.52%)
1.91% Neidentifikovano (Biochemické metody: 2.34%)

0.69% Falesné pozitivni identifikace (Biochemické metody: 4.42%)




- identifikace vzorkll s abnormalnim fenotypem

. - moznost identifikace v hemokulturach a v moéi |
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- problémy s rozlisenim blizce
pribuznych druhi

- Zména v metodé pripravy vzorku
umozni detekci vétsiho poctu
specifickych signali

- identifikace ze smésnych vzorku

- vyvoj novych bioinformatickych
nastroji
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3. Rozlisovaci schopnosti metody
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Aeromonas
Acinetobacter
Achromobacter
Candida
Pseudomonas
55 Staphylococcus 55
. bakterie mlééného kvaseni
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Acinetobacter genomic sp. 10

Acinetobacter genomic sp. 11
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Acinetobacter genomic sp. 10

Acinetobacter genomic sp. 11
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Acinetobacter haemolyticus NIPH 510T

Acinetobacter beijerinckii NIPH 838

Acinetobacter beijerinckii NIPH 2111
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Acinetobacter haemolyticus NIPH 510T

Acinetobacter beijerinckii NIPH 838

Acinetobacter beijerinckii NIPH 2111
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Acinetobacter haemolyticus NIPH 510T

Acinetobacter beijerinckii NIPH 838

Acinetobacter beijerinckii NIPH 2111
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