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Nejčastější leukemie dospělých v Evropě (25-30% )

Chronická lymfocytární leukemie (CLL)

Klinická a biologická heterogenita

Klonální akumulace leukemických B-lymfocytů

B-lymfocyty - specifická imunita

- membránový imunoglobulin- BCR receptor
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B-lymfocyt



BCR receptor
- membránový imunoglobulin 



IgVh 

Mutace v genech, kódující 

variabilní oblasti těžkých 

řetězců imunoglobulinů 

(Vh geny)



míra sekvenční homologie  klonu se zárodečnou linii

Mutační status IgVh

prognostický marker 

- nemutovaný klon B-lymfocytů 

- mutační status > 98% 

- nepříznivá prognóza * 

- mutovaný klon B lymfocytů

- mutační status < 98% 

- příznivá prognóza *  

! * prognóza pro pacienta s ohledem na další prognostické markery!



Stanovení mutačního statusu IgVh v LMBG

Postup:

1. Izolace RNA 

2. Reverzní transkripce

3. Identifikace klonální přestavby IgVH

Fragmentační analýza 

PCR amplifikace rodin Vh

Sekvenace klonu

Interpretace výsledků



Fragmentační analýza - monoklonální

Stanovení mutačního statusu IgVh v LMBG



Fragmentační analýza - polyklonální

Stanovení mutačního statusu IgVh v LMBG



PCR amplifikace (Jh+Vh primery, Frc + Jh primery)

Identifikace klonální přestavby
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Sekvenace klonu



Interpretace výsledků

Porovnání sekvence s internetovou databází

- IMGT

- IgBlast



IMGT/V-QUEST
THE INTERNATIONALIMMUNOGENETICS INFORMATION SYSTEM®

Result summary:  
Productive IGH rearranged sequence (no stop codon and 
in-frame junction) 

V-GENE and allele IGHV3-48*01 score = 1390 
identity = 98,26% (283/288 
nt) 

J-GENE and allele IGHJ4*02 score = 59 identity = 67,86% (19/28 nt) 

D-GENE and allele by IMGT/JunctionAnalysis IGHD3-22*01 D-REGION is in reading frame 2 

[CDR1-IMGT.CDR2-IMGT.CDR3-IMGT] lengths 
and AA JUNCTION 

[8.8.13] CASEGYDSSGYRLYW 
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Naše výsledky
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Naše výsledky

Monoklonální Biklonální Polyklonální
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Závěr

1 Vysoká prognostická hodnota mutačního stavu

2 Mutační status se během vývoje onemocnění nemění

3 Volba vhodné léčby
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Děkuji za pozornost


